Supplementary table: Antimicrobial resistance pattern and genotype of all isolates.

Class
Isola Est Subspe Replicon 1
te ate  cies Serotype AMR phenotype AMR genotype profile Integr
ase
101 E10 g:aa”zo” 38:210:253 - - - -
10.2 E10 g:aa”zon 38:210:253 STR-SUL-TRS . - .
diarizon ... _. . STR-SUL-(GEN-

10.3 E10 a6 38:210:253 NEO) - - -

104 E10 g:aa”zon 38:210:253 STR-SUL-(NEO) - - -

10.5 E10 enterica Enteriditis 9,12:g,m:- NAL-(ENR) gyrApsry) - -

10.6 E10 enterica Enteriditis 9,12:g,m:- (SUL) - - -

10.7 E10 enterica Enteriditis 9,12:g,m:- NAL-(ENRO) gyrApsrv) - -
. Choleraesuis 6,7:-

21 E2 enterica 1,5 (v.Krf) STR-SUL - - -

2.2 E2 salamae 4,12:b:- (STR) - - -
. Choleraesuis 6,7:-

1.1 E1 enterica 1,5 (v.Krf) DOX-TET StrA-strB - -

1.2 E1 salamae 4,12:b:- (NEO-STR) - - -
. Choleraesuis 6,7:-

1.3 E1 enterica 1,5 (v.Krf) SUL-(STR) sull - -
. Choleraesuis 6,7:-

14 E1 enterica 1,5 (v.Krf) SUL-(STR) sull - -
. Choleraesuis 6,7:-

15 E1 enterica 1,5 (v.Krf) NEO-SUL-(STR) - - -
. Choleraesuis 6,7:-

1.6 E1 enterica 1,5 (v.Krf) SUL-(STR) sull - -
. Choleraesuis 6,7:-

1.7 E1 enterica 1,5 (v.Krf) STR-(NEO) - - -
. Choleraesuis 6,7:-

1.8 E1 enterica 1,5 (v.Krf) SUL-(STR) sull - -
. Choleraesuis 6,7:-

19 E1 enterica 1,5 (v.Krf) (STR) - - -
. Choleraesuis 6,7:-

1.10 E1 enterica 1,5 (v.Krf) SUL-(NEO-STR) - - -
. _ Choleraesuis

3.1 E3 enterica 6.7:c:1,5 (v.Krf) NAL-STR-(ENR) gyrApsm) - -
. Typhimurium AMP-CHL-SUL-  blaPSE-aadAl-

32 B3 enterica \ g 12::4,2 (TET) sull ) *

AMP-CHL-CTA-
33 E3 enterica orpe) CTF-DOX-STR-  Sa0AL-SITASIE- +
e SUL-TET-TRS

(---) Antimicrobial intermediate sensitivity // (v. Krf) Kunzendorf variant.



Supplementary table (cont-1): Antimicrobial resistance pattern and genotype of all isolates.

Class
Isola Est Subspe Replicon 1
te ate  cies Serotype AMR phenotype AMR genotype orofile integr
ase
diarizon ... _. . FIIA-HI1-
34 E3 a6 38:210:253 SUL-(STR) - HI2-K/B
35 E3 enterica Typhimurium AMP-DOX-STR-  blaTEM-strA-strB- i
' 1,4,512:i:1,2 SUL-TET sul2-tetB
6.1 [E6 enterica Hessarek 4,12:a:1,5 SUL - - -
Typhimurium AMP-DOX-STR-
6.2 [E6 enterica monofasica4,5,12:i : SUL-TET-TRS- blaTEM-StrA-strB- _ -
sul2-tetB
- (NEO)

. Choleraesuis 6,7:-  NAL-STR-(ENR-
6.3 E6 enterica 1,5 (v.Krf) TET) sull-gyrApsm - -
8.1 E8 salamae 50:b:z6 - - - -
8.2 E8 salamae 50:b:z7 (NEO) - - -
26.1 E26 enterica Enteriditis 9,12:g,m:- - - - -
26.2 E26 enterica Lille 6,7:238:- - - FIC-11 -

. Choleraesuis 6,7:- NAL-STR-SUL-
26.3 [E26 enterica 1,5 (v.Krf) (ENR) gyrApsm) - -
26.4 E26 enterica Enteriditis 9,12:g,m:- SUL-(NEO) sul3 HIl -
17.1 E17 enterica Hessarek 4,12:a:1,5 NEO-(CTA-CTF) - - -
172 E17 gfea”m” 48:i:253 STR-SUL-TRS - ; ;

. Typhimurium
17.3 E17 enterica 1.4.12:i1,2 SUL - - -
9.1 E9 Zoutena 45:74,7223:- - - - -
92 E9 g;a”zon 48:i:z (STR) sul2 ; ;

. Choleraesuis DOX-STR-SUL- strA-strB-sull-
93 B9 centerica g7 1 5(wKif)  TET sul2-tetA-tetB FIIA
9.4 E9 gfea”zon 47:1,v:253 STR-SUL - -

. Choleraesuis
95 E9 enterica 6,7:c:1,5 (v.Krf) STR-SUL-TET strA-strB-tetA FIIA-HI1
96 E9 g('ea”zon 48:k:1,5,7 (STR) - - ;
121 E12 enterica NMiKawasima (DOX) - 11 -

6,7:y:e,n,z15

(---) Antimicrobial intermediate sensitivity // (v. Krf) Kunzendorf variant.



Supplementary table (cont-2): Antimicrobial resistance pattern and genotype of all isolates.

Class
Isola Est Subspecie Replicon 1
te ate s Serotype AMR phenotype AMR genotype orofile integr
ase
12.2 EI12 enterica Bardo 8:e,h:1,2 SUL-TRS - HI1 -
12.3 EI12 enterica Bardo 8:¢e,h:1,2 AMP-SUL-TRS - HI1 -
. Newport
12.4 E12 enterica 6.3:0.n1.2 SUL-TRS - HI1 -
125 EI12 diarizonae 61:k:1,5,7 SUL-TRS - HI1 -
- L FIA-HI1-
12.6 E12 diarizonae 61:k:1,5,8 SUL-TRS tetB K/B-W -
12.7 EI12 enterica  Bardo 8:¢,h:1,2 SUL-TRS - HI1 -
12.8 EI12 diarizonae 48:k:1,5,7 SUL-TRS-(STR) - HI1 -
12.9 EI12 diarizonae 48:k:1,5,8 SUL-(NEO-STR) - - -
12.1 . Newport
0 E12 enterica 6.8:e.h:1,2 SUL-TRS-(NEO) - Hil -
12.1 . Newport
1 E12 enterica 6.3:.n1.2 SUL-TRS - - -
;2'1 E12 diarizonae 16:1,v:1,5,7 - sul2 - -
12.1 . Newport
3 E12 enterica 6.8:ehil 2 (TET) - - i
. Welikade
20.1 E20 enterica 16:1v:1,7 (STR) - - -
. Welikade
20.2 E20 enterica 16:1v:1.8 (NEO-STR) - FIA -
. . AMP-CHL-DOX-
203 E20 enterica I%pgnl"“l”zum STR-SUL-TET- ggﬁ“’;jg‘:ﬁé HI1 "
e TRS-(NEO)
. Welikade
20.4 E20 enterica 16:1v'1.8 STR-SUL - FIA-HI1 -
. Hessarek
20.5 E20 enterica 412:2:15 - - HI1-11 -
15.1 E15 diarizonae 35:r.z35 - - FIIA -
.. o SUL-TRS-(NEO-

15.2 E15 diarizonae 48:k:1,5,7 STR) - - -
15.3 E15 diarizonae 48:k:1,5,7 SUL-(NEO-STR) - E'/g'_wl' -
. Choleraesuis DOX-STR-SUL- aadAl-strA-strB-

B 15 e 6,7:c:1,5 (v.Krf) TET sull-sul2-tetA i i

(---) Antimicrobial intermediate sensitivity // (v. Krf) Kunzendorf variant.



Supplementary table (cont-3): Antimicrobial resistance pattern and genotype of all isolates.

Class
Isola Est Subspecie Replicon 1
te ate s Serotype AMR phenotype AMR genotype orofile integr
ase
. Choleraesuis STR-SUL-TET- strA-strB-sull-
w2 1= GSIE 6,7:c:1,5 (v.Krf)  (DOX) sul2-tetA-tetB i i
43 E4 salamae  13,22: k- (STR) - - -
. Choleraesuis DOX-STR-SUL-
44 E4 enterica 6,7:C:1.5 TET-(CTA) sull - -
. Newport
45 E4 enterica 6,8:e.n1.2 SUL-(NEO) - - -
46 E4 diarizonae 48:z10:e,n,x,z15 SUL-(STR) StrA - -
4.7 E4 diarizonae 38:z10:z53 SUL-(NEO-STR) - - -
48 E4 diarizonae 61:1,v:1,5,7 (STR) - - -
blaTEM-strA-
49 E4 salamae @ 13,22:k:- ?E)I\Q);I\IIE?\ILRTNEI;FO) strB-sull-sul2- HI1 +
sul3-tetA
410 E4 salamae 4,12,27:9,s,t:- AMP-(STR) blaTEM - -
411 E4 salamae  4,12,27:gs.t:- 'é'\.ﬂg;SUL'TRS' blaTEM FIA-HIL -
. Choleraesuis DOX-STR-SUL- strA-strB-sul2- B/O-FIIA-
Az (5 GIETE ao 6 TET tetA HI1-11
. Choleraesuis DOX-STR-SUL- strA-strB-sul2-
413 B4 enterica 5.0 TET tetA ] ]
. Hessarek
414 E4 enterica 412:a:15 SUL-(NEO) - - -
415 E4 salamae 13,23:229:e,n,x AMP-STR-SUL blaTEM - -
an. AMP-SUL-(NEO- blaTEM-aadA1l-
416 E4 salamae  13,23:z29:e,n,X STR) tetB - +
417 E4 diarizonae 48:i:z53 STR-(TET) - - -
418 E4 diarizonae 47:1,v:z53 STR-(TET) - - -
419 E4 diarizonae 38:z10:z53 (STR) - Y -
420 E4 diarizonae 38:z10:z53 (STR-TET) - - -
421 E4 diarizonae 38:z10:z53 (STR) - - -
422 E4 diarizonae 16:1,v:1,5,7 SUL-TRS-(STR) - - -
23.1 E23 enterica  Lille 6,7:238:- (STR) sull-sul2 - -

(---) Antimicrobial intermediate sensitivity // (v. Krf) Kunzendorf variant.



Supplementary table (cont-4): Antimicrobial resistance pattern and genotype of all isolates.

Class
Isola Est Subspe Replicon 1
te ate  cies Serotype AMR phenotype AMR genotype profile integr
ase

23.2 E23 enterica Muenchen 6,8:d:1,2 SUL-(NEO-STR) aadAl - -

23.3 E23 enterica Lille 6,7:238:- SUL-(STR) - - -

23.4 E23 salamae 4,12:b:- SUL-TRS-(STR) - - -

- SUL-TRS-(NEO-

23.5 E23 salamae 4,12:b:- STR) - - -

23.6 E23 salamae 4,12:b:- SUL-TRS-(STR)- - - -

23.7 E23 salamae 4,12:b:- SUL-(STR - FIIA -

22.1 E22 salamae 42:b:e,n,x,z,15 - sul2 B/O-HI1 -

22.2 E22 salamae 42:b:e,n,x,z,15 SUL-TRS-(NEO) - -

22.3 E22 salamae 42:b:e,n,x,z,15 - - B/O-HI1- -

. ) A/C-B/O-
13.1 E13 enterica _Clhé"(evralff?)'s 6,7:- - FIC-HIL- -
AT K/B
51 ES géa”zon 48:i:253 SUL-TRS ; .
diarizon ,,., . SUL-TRS-(NEO- FIA-FIB -

52 E5 a6 47:1,v:z53 STR) - HIL-11 -

53 E5 g'ea”zon 47:1,v:253 SUL-TRS-(STR) - HIZ-HI2 -
. Choleraesuis 6,7:-

54 E5 enterica 15 (v.Krf) (STR) sull FIB-HI1 -
- o AMP-CHL-DOX- .

7.1 E7 enterica Rissen6,7:f,g: SUL-TET-(STR) aadAl-sul3-tetA HI1 +
. Brandenburg

7.2 E7 enterica 412:1v-en.z15 SUL-(STR) - HI1 -
. Choleraesuis 6,7:-

7.3 E7 enterica 1,5 (v.Krf) STR-SUL - FIIA-HI1 -
. Choleraesuis 6,7:-

74 E7 enterica 1,5 (v.Krf) STR-SUL sull FIIA -
. Choleraesuis 6,7:-

75 E7 enterica 1,5 (v.Krf) CHL-STR-SUL - HIi1 -

29.1 E29 g'ea”zon 48:i:253 STR-SUL-TRS - - -
. Choleraesuis 6,7:- NAL-STR-(ENR-

14.1 E14 enterica 1,5 (v.Krf) TET) - = =

(---) Antimicrobial intermediate sensitivity // (v. Krf) Kunzendorf variant.



Supplementary table (cont-5): Antimicrobial resistance pattern and genotype of all isolates.

Class
Isola Subspe Replicon 1
te Estate cies Serotype AMR phenotype AMR genotype orofile integr
ase

. Thompson AMP-CHL-DOX- blaTEM-dhfrAl-
ez Bl B o] 1o STR-SUL-TET-TRS aadAl-sull-sul3 12N *
143 El4 g'ea“z"” 48:i:253 STR-SUL-TRS - - -

. Choleraesuis
38.1 E38 enterica 6.7::1,5 (v.Krf) STR-SUL sull FIIA-HI1 -

Typhimurium

. e AMP-DOX-STR-
38.2 E38 enterica ngf)if?sma SUL-TET-TRS strA-strB-tetB HI1 -
383 E38 enterica Choleraesuis AMP-STR-SUL- blaTEM-aadAl- i

' 6,7:c:1,5 (v.Krf) TET-TRS sull-sul3-tetA

351 E35 gf‘”zon 47:1,v:753 STR - FIB ;
36.1 E36 g'ea”zon 50:752:1,5,7 - - FIIA-FIB -

. Choleraesuis strA-strB-sull-
37.1 E37 enterica 6.7:c:15 DOX-STR-SUL-TET tetA FIIA-HI1T -
37.2 E37 g'ea”zon 65:k:HM 111 DOX-STR-SUL-TET strA-strB-tetA  FIA-HI1 -

. Choleraesuis
37.3 E37 enterica 6.7:c:15 SUL-(STR) sull - -

Typhimurium

. e . AMP-DOX-STR- strA-strB-sul2-
37.4 E37 enterica :1.1_onofa5|ca4,12. SUL-TET tetB Y -

. Choleraesuis DOX-STR-SUL- strA-strB-sull1-
37.5 E37 enterica 6,7:C:1.5 TET-(CTA) sul2-tetA FIIA-HI1T -

. Choleraesuis strA-strB-sul2-
37.6 E37 enterica 6.7:C:15 DOX-STR-SUL-TET tetA FIIA-HI1T -

. Choleraesuis strA-strB-sul2-
37.8 E37 enterica 6.7:c:15 DOX-STR-SUL-TET tetA FIIA-HI2 -

(---) Antimicrobial intermediate sensitivity // (v. Krf) Kunzendorf variant.



